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La surveillance des variants du 

SARS-CoV-2: pourquoi et comment?

2

Prévention et 
contrôle

Evolution 
du SARS-CoV-2

Epidémiologie
Transmissibilité

Gravité

Echappement 
immunitaire

Tests diagnostics

Vaccination

Thérapies

Alpha Delta Omicron ?



Techniques de détection de variants:

– Criblage de certaines mutations d’intérêt (retrouvées pour certains variants 

connus) : réactivité  renforcement du contact-tracing et des investigations, 

orientation du séquençage ciblé

– Séquençage génome complet : identification de tout variant

Partage au niveau national et international à des fins de surveillance et de 

recherche Consortium EMERGEN
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Consortium pour la surveillance et la recherche sur les infections à 

pathogènes EMERgents via la GENomique microbienne

La surveillance des variants du 

SARS-CoV-2: pourquoi et comment?



• Caractériser, décrire et suivre la circulation des variants du SARS-CoV-2

– Surveillance des variants connus : VOC, VOI, VUM, …

(en complément/confirmation du criblage)

– Détection des nouveaux variants 

– Recherche : propriétés biologiques, suivi de cohortes, modélisation, 

amélioration des techniques et méthodes

• Mettre en place d’un réseau de séquençage en soutien des activités de 

surveillance / recherche sur les maladies infectieuses émergentes

– Première étape: SARS-CoV-2 (2 ans)

– Seconde étape: autres maladies infectieuses émergentes
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Objectifs du consortium EMERGEN
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Laboratoires de virologie et de séquençage de proximité

Laboratoires de

biologie médicale (n=11)

CNR Virus des infections respiratoires

Plateformes de virologie et de séquençage à haut débit

CNR-LE Appui au séquençage du SARS-CoV-2

Consortium EMERGEN

Coordination

Technologies pour la Santé
Unité des virus émergents 

(UMR UVE)

Appel à manifestation d’intérêt

Réseau Virologues

Hospitaliers (AC43, n=36)
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Amont

Aval

Des prélèvements aux données

Phase 1 : métadonnées et résultats

Phase 2 : + séquences génomiques

Phase 3 : + identifiants

Type Prescription Cible Orientation

Surveillance SpFrance Enquêtes Flash quotidiennes Plateformes, AMI

Interventionnel ARS Clusters, situation anormale ANRS|MIE, LBM/ARS, Plateformes

Ciblé SpFrance Cas graves & Réseau Sentinelles Circuit dédié

Ciblé Cliniciens Réinfections, échecs vaccinaux… ANRS|MIE, Plateformes

Ciblé ARS/AM Retour étranger (frontières ou <14 j) ANRS|MIE, LBM/ARS, Plateformes 

Transitoire Laboratoire Criblage positif ANRS|MIE, LBM/ARS, Plateformes 

Recherche ANRS
Patients immunodéprimés, cohorte 
vaccinale, suivi cinétique et sites excrétion

Circuit dédié
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Activité de séquençage, semaines 5 à 47/2021, consortium EMERGEN 

(n= 252 826 séquences au 29/11/2021)

L’activité de séquençage en quelques 

chiffres

S47 non consolidée



La France et les autres pays
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https://covid19-country-overviews.ecdc.europa.eu/

https://www.ecdc.europa.eu/en/publications-data/rapid-risk-assessment-sars-

cov-2-situation-november-2021

Sur les 180 derniers jours, au 01/12/2021 19:30
https://www.gisaid.org/submission-tracker-global/

3ème en Union Européenne

7ème dans le monde 

Semaine 44 à 45-2021

https://covid19-country-overviews.ecdc.europa.eu/
https://www.ecdc.europa.eu/en/publications-data/rapid-risk-assessment-sars-cov-2-situation-november-2021
https://www.gisaid.org/submission-tracker-global/
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Enquêtes Flash

https://www.santepubliquefrance.fr/etudes-et-enquetes/enquetes-

flash-evaluation-de-la-circulation-des-variants-du-sars-cov-2-en-france

Nombre de prélèvements séquencés et pourcentage des cas positifs séquencés par 

département du laboratoire préleveur, Enquête Flash #29, France

Évolution des résultats de séquençage par clade, enquêtes Flash #3 à #32, France métropolitaine

Alpha
Beta
Gamma
Delta
Autres

https://www.santepubliquefrance.fr/etudes-et-enquetes/enquetes-flash-evaluation-de-la-circulation-des-variants-du-sars-cov-2-en-france


Dashboard SpFrance

10https://www.santepubliquefrance.fr/dossiers/coronavirus-covid-19/coronavirus-chiffres-

cles-et-evolution-de-la-covid-19-en-france-et-dans-le-monde

https://www.santepubliquefrance.fr/dossiers/coronavirus-covid-19/coronavirus-chiffres-cles-et-evolution-de-la-covid-19-en-france-et-dans-le-monde
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Analyses de risque variants

https://www.santepubliquefrance.fr/dossiers/coronavirus-covid-19/coronavirus-circulation-des-variants-du-sars-cov-2

Classement des variants au 12/11/2021, France

Nombre de séquences portant les mutations Y145H et A222V, par semaine de 

prélèvement et par lignage, France

https://www.santepubliquefrance.fr/dossiers/coronavirus-covid-19/coronavirus-circulation-des-variants-du-sars-cov-2
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Point sur la variant Omicron

https://www.santepubliquefrance.fr/les-actualites/2021/point-sur-le-variant-du-sars-cov-2-omicron-b.1.1.529

https://nextstrain.org/ncov/gisaid/global

Caractéristiques:

• Identifié à partir de GISAID le 

23/11/2021

• Nommé B.1.1.529 (Pango) ou 21K 

(NextClade)

• Porte 32 mutations, insertions ou 

délétions dans la protéine S dont 

N501Y + Δ69-70

• Transmissibilité: accrue (peu de 

données)

• Gravité des symptômes: pas assez 

de données

• Echappement vaccinal: pas assez 

de données

• Tests: criblages triple négatifs →

séquençage

❖ Identifié pour la première fois en Afrique du Sud

❖ Classé en VOC par l’OMS le 26/11/2021

https://www.santepubliquefrance.fr/les-actualites/2021/point-sur-le-variant-du-sars-cov-2-omicron-b.1.1.529
https://nextstrain.org/ncov/gisaid/global
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Qu’est ce qui a changé depuis le 

SARS-CoV-2?

❖Essor du NGS dans le domaine des 

maladies infectieuses : vers un 

changement de paradigme ?

❖Réseau de séquençage opérationnel 

sur la COVID-19, transposable en cas 

de nouvelle émergence

❖Une collaboration renforcée entre la 

surveillance et la recherche

❖Une collaboration nouvelle et 

prometteuse entre le public et le privé
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